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100 200 300 4D0 



VH1LSEQ(1>267) I - 

VH3LSEQ(1>264) I ^ 

VH4E.SEQC1 > 2 1 0) I 

VH1 1 LSEQd > 1 1 5) H 

VH12ULSEQ(1>193) I 

VH1 5UE.SEQ(1 > 1 37) I - 

VH1 6E.SEQ(1 > 1 30) I - 

VH1FORLSEQ(1>208) — H 

VH3FORE.SEQO > 207) H 

VH4FORLSEQ{1>230) ^ 

VH15E.SEQ(1>131) -* H 

VH12E.SEQ(1>109) - — ^ 

VH11ULSEQ(1>107) - H 

VH1UE.SEQ(1>42) h 
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ENZYMES: ALL 74 ENZYMES (NO FILTER) 

SETTINGS: LINEAR, CERTAIN SITES ONLY, STANDARD GENETIC CODE 



SEQ.ID.NO.l 

SEQ.ID.NO. 2 
SEQ.ID.N0.3 
SB3-ID.NO .4 
SEQ.ID.NO. 5 



Ddel 



Alu I 
Avail pvu,, 
Sau96 I 



Eco57 I 
|BsrI 

iCCIGAACIt32TCA^G 



Ava II 

|Sau96l 



| I I I | 1 I I 1 | I I I I | I I U | I I I I | I II 1 | M I I | I I I I | 1 1 I I | I I I I | I I I I | I I I I | I 1 I I | I M I | 70 ■ 

SPVRNCRCPL GPAATVWT . TGE 

LLSGTAGVLSEVQLQQS GPELVK 

LSCQELQVS SLRSSCNSLDLNW . S 
ii lit 1. 1 i i i i i i i i i t i 1 1 i i i i i i i i i i 



Hphl 
||Bsp6 II 



. i i i i i , 1 1 i i— t-i 



,EcoR V 



SEQ.ID.NO.l CCIG3GACITC££TI^ 



SEQ.ID.NO. 2 
SEQ.ID.NO. 3 
SEQ.ID.NO. 4 
SEQ.ID.NO. 5 



[ I I I | I I I I | l l I l I I l l I I I l l I I I 



Dra 111 
Bsrl 



I I I I I I I 1 M I I I I I I | I I I I | I 1 



i ' i 1 1 i i i 1 i 1 1 i | 140 



AWDFSEDI LQDFWIH IH . IYHTLG 
PGTSVR I S CKTSGYT FT E YT.I HW 
LGLQ . GYPARLLDTHSLN 



Hphl 
iNcol 



T P Y T G 

1. 1 X I 1 I I I I I I III I 



, Rsa I 
,Kpnl 



SEQ.ID.NO.l TGAAOZ?^GCCAIOGAAAG^ 



SEQ.ID.NO. 2 
SEQ.ID.NO. 3 
SEQ.ID.NO. 4 
SEQ.ID.NO. 5 



SEQ.ID.NO. 1 

SEQ.ID.NO. 2 
SEQ.ID.NO. 3 
SEQ.ID.NO. 4 
SEQ.ID.NO. 5 



I i i i 1 1 i i m I i i i U i m | i n i | i i h | n i i | i i i i | i .i i i | i i i i | i i m 1 1 i m | i i i i | 210 

. Q W W Y H L 
N N G G T T Y 



ACITCGICr03Gr 

EAEPWKEP .VDWKHQS 
VKQSHGKSLEWIGNINP 



SRAM 



ERALSGLETS I 

I I I I I I I I i I 1 I I I I I I 1 L I I I I I l-l-J-1.,1. l-l-l-L. 



L T 



M V V P P 
i i i i i i i i i i i i 



I Bsrl 



Alu I 
Ban II 
Sac I 



|Taql jHaelll iAcc I J |Rsal p ac 1 

I 1 I I I l l I I I I 1 I I | I I I I | I I I 1| I I I l | 1 I I I | I I l l | l I I I | M I I | I l l l| l l l l | I H l | I I l I | 280 

GITAGIUITCAAGCTXXTGI^^ 
QSEVRGQGH IDCRQVLQYSLHGA 
NQKFEDKATLTVDKS S S TAYMEL 
TIRSSRTRPH . L.TSPPVQPTWSS 



|Dde llHinf I |Pst I 



■ Alu I 
Pvu II 



SEQ.ID.NO.l OGCAGCCr^AC 



Sau96 I 
psrl 
J |Hao III 

riTTGACTACim3GCC 



SEQ.ID.NO. 2 
SEQ.ID-NO. 3 
SEQ.ID.NO. 4 
SEQ.ID.NO. 5 



SEQ.ID.NO.l 

SEQ.ID.NO. 2 
SEQ.ID.NO. 3 
SEQ.ID.NO. 4 
SEQ.ID.NO. 5 



f ) I I ) I M I | 1 I I I | 1 I I I | 1 1 I I 1 I I I 1 | I M I | I t I I | II II | l l I 1 | l l M | I 1 I I | l l l l I l ) I l I 350 
Gajr033ATICTPGACIX^ 

PQPNI . GFCSLLLCSWLEL . LLGP 
RSLTSED SAVYYCAAGW N FDYWG 
A A . HLRILQS IIVQLVGTLTTGA 



Alw26 I 



I Dde 1 

AAGGCACOKTCTCACAGIXT^^ 
I i I I 1 I i i I I I I I l I I I i I I I I i i I J ) I l | l I I l | l l 



CACOC 

1 I I i I l | l I I l | l M I I i 
TTCXDGTGGIGAGAGIGrcAGAGGAGra^ 

RHHSHS L.LSQNDT 
QGTTLTVS SAKTTP 
KAPLSQS PQP KRHP 
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LIPMAN-PEARSON PROTEIN ALIGNMENT 

KTUPLE: 2; GAP PENALTY: 4; GAP LENGTH PENALTY: 12 

SEQ1(1>115) SEQ2(1>125) SIMILARITY GAP GAP CONSENSUS 

■IM 1VH.PRO MUVHHA.PRO INDEX NUMBER LENGTH LENGTH 

(1>115) d>125) 75.6 2 10 125 

p-20 p30 r 40 p50 

EVQlJQQSGPELVKPGrSVRISCKTSGYTFTEnfri -HWVKQSHGKSLEWIGNIN^^ 
EVQIiQQSGPEIjVKPG : SV : ISCK: SGYTFT : Y : rWVKQS .GKSLEWIG: INP.NQCT: 
EVQDQQSGPELVKPGASVK^^ 

t_ 10 ^—30 t-40 t~-50 60. 

r— 60 p70 p80 p90 plOO j-110 

Yl^KFmK?^TVDKSSSTAYMELJ^TS WNFDYWQQGTT 

YNQKF. : KAITjTVDKSSSTAYM : L. . SLTSEDSAVYYCA G - -FDYWQQGTT 

t_ 70 i_80 90 ^—100 L— 110 ' ^— 120 



LTVSS 
:TVSS 
VTVSS 
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100 200 300 400 

. I I 1 L_ 

VK15E.SEQ(1>124) I - 

VK1 6E.SEQO > 1 1 8) I - 

VK20LSEQ(1>93) I 

VK27UE.SEQ(1 >153) I - 

VK2BUE.SEQ(1>153) I - 

VK18E.SEQ(1>81) I — 

VK23E.SEQU > 122) I — ; - 

VK26UE.SEQ(1 > 1 53) l - 



VK25E.SEQ(1>42) I - 

VK15UE.SEQ(1>263) -* H 

VK20UE.SEQ(1>230) — r 

VK25UE.SEQ(1>209) - H 

VK16UE.SEQ{1>142) ~H 

VK18UE.SEQ(1>80) — H 
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ENZYMES: ALL 74 ENZYMES (NO FILTER): 

SETTINGS: LINEAR, CERTAIN SITES ONLY, STANDARD GENETIC CODE 
t AIu 



,Hphl 



SBg - xu * H Ml l 1 1 I | I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I | I I M I I I I I I 1 I I 1 I I I I I I I I I I I I I t 1 I I M 1 I 70 



SBQ.ID.NO 
SBQ.ID.NO 
SBQ.ID.NO 
SEQ. ID-NO 



.10 

.11 LYGADGN I VMTQS PKS M S MSVGE 

12 YMELMGTL . . PNLPNPCPCQ - ER 

13 I IWS WEHCNDP I S Q I H VHVSRRE 

* — . ... i .... i .... I i i i ■ I i i ■ • I ■ i ■ . 1 i ■ i i I i i_j i I i i i i I i i i i [ I i_j t_J i i i i 1 t i i ■ I i i l__i_J 



Hae III 
I Bsrl 



crv-) Tn NO 9 GGGTCACXTITGACCIGCA^ 

t,i *- f * iU ' | | ) l | | l l M | I I I ) | I ) I 1 | l i l i 1 l l l l | l l i | 1 1 40 



| I I I I I I 1 I I l I I I 



SEQ- ID-NO 
SBQ.ID.NO 
SEQ. ID. NO 
SEQ. ID. NO, 



10 (XXZAGTQGAACTGGACGTICOGGT^ 
11RVTLTCKASENVVTYVS WYQQKPE 
12GSP - PARPVRMWLLMFPGINRNQ 
13 , ,G H. L, ,D, .V. ,Q, ,9, ,9, , r. . E . .C.G. .9. ,L. V, ,S J, E ( T , R, 



SBQ.ID.NO. 9 



Hpa II 



Aval 
Bsrl 
Sau96 I 



Mbol 
Dpn I 
BsaOl 
Pvu I 



I M I 1 I 1 I H i 



I I I M I M I 1 I I 1 I 1 I I 



HH 



Hh 



n i n 1 1 



hH 



210 



SBQ.ID.NO 
SBQ.ID.NO 
SBQ.ID.NO 
SBQ.ID.NO 



10 O^ICAGAGGATTTGAOGACTATT^ 

11 QS PKLLI YGASNRYTGVPDRFTG 

12 S S Li L N C . YTGHPTGTLGS PIASQA 

13 ,A V,,S ii:i ,T, A, ,D, ,1 ,R , G, , I, ,9, ,P V, ,H W, 



H 



SBQ.ID.NO. 9 



Mbol 
| Dpn I 



Eco57 I 

j ftGIX3GATCIGCAACAGAIT^ 



H i \ | i i i i | i i i i | i I t i | i i ii | i H i | i i i I | I i i i I I i I I H I i i 1 I I i i I I i H I I i i i I i i ) i I 280 



I T 
L S L 



10 TCACCIMAa^ITCIxrr^ 

11 SGSATDFTLTISSVQAED L.ADYH 

12 VDL.QQISL . PSAVCRL.KTLQI 

13 QW I CNRFHSDHQQCAG . RPCR 
■ . ■ ■ i t .... t .... i ■ i . i , ■ i . t ■ . i ■ t i i i i i i i i i i 

Ava II 

| AIu I |Rsal |Sau96l ( Alu I 

SBQ.ID.NO. 9 GIGGACAGQGTIACfiG^^ Q 



SBQ.ID.NO 
SBQ.ID.NO 
SBQ.ID.NO 
SEQ. ID. NO 



M' I 1 I I 1 1 | 1 M 1 | 1 



HH 



i I i 1 1 i I i i 1 1 1 m i i l i i i i 1 i i i i I i i i i 1 i i i i I 350 



SEQ. ID. NO 
SBQ-ID.NO 
SBQ.ID.NO 
SBQ.ID.NO 



10 CAOTICTOCCAATCIOSA^ 

11CGQGYSYPYTFGGGTKLE I KRADA 
12VDRVTAIRTRSEGGPSWK N G L M 

13 W T G | L Q L ( S V f H V R t R > G ) D Q t A f G N | K t T G | . t C | 



SBQ.ID.NO. 9 TCCACCAACTGTA 

f- M I 1 I I I I I 1 1 I i 
SBQ.ID.NO. 10 AOGIGGTTGACAT 
SBQ.ID.NO.il A P T V 
SBQ.ID.NO. 12 L H Q L Y 
SBQ.ID.NO. 13 C T N C 
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LiPMAN-PEARSON PROTEIN ALIGNMENT 

KTUPLE: 2; GAP PENALTY: 4; GAP LENGTH PENALTY: 12 



SEQ1(1>107) SEQ2(1>111) SIMILARITY GAP GAP CONSENSUS 

J591VK.PRO MUVKV.PRO INDEX NUMBER LENGTH LENGTH 

(1>107) (1>109) 60.4 2 2 109 

j— -10 ^— 20 ^ — 30 ^ — 40 ^-50 

NIVMI^PKSMSMS\A3^Vri J TCK7^ - ENVVTWSWYQQKPBQSPKLLIYGASNRYTCVP 
:I MTQSP-S:S S:G:RVT:TC:AS ::: .Y: :WYQQKP. SPKLLIY AS. . :GVP 
DIQMIQSPSSLSASIJGDRVTITCRT^ 

^-10 ^—20 . 30 4— 40 ^—50 i — 60 

^—60 j— 70 ^-80 90 ^—100 

DRFIX^SATDFn^TISSVQAEDLADYHOQQGYSY- PYTFX3QCTKLEIK 
RF:GSGS:TD: :LTTS: : : -ED:A.Y C QG : P TFGGGTKLEIK 
SRFSGSGSGTDYSLTISN^ K 

70 ^—80 ■ ^ — 90 ^__100 



FIG. 11 



